
 

 

VARIABLES PLANTE

surface foliaire initiale 

longueur de racine initiale

biomasses initiales

croissance potentielle

Conditions environnementales
T°C, rayonnement, apports N, S

Conversion du rayonnement en biomasse (RUE) 

Prélèvement du N et S (NUpE, SUpE)

Utilisation N et S (NUtE, SUtE)

Remobilisation N et S (NRE, SRE)

Croissance dynamique
Prélèvement N, S

Variables « intégratives » 
de type Efficience :

SORTIES SIMULÉES

NRE
SRE

NUpE
SUpE

RUE

NUtE
SUtE

- Identification des variables plantes
dont impact majeur sur SORTIES
- Identification des facteurs limitants
au cours du cycle

 
 

 

 

 

 

 

 

exemple: effet du PAR sur Biomasse Foliaire (BF)

identifiée comme variable dont impact majeur sur SORTIES

���� coefficients génétiques α β

INTEGRATION 
Modèles génétique et écophysiologique

���� Effets de combinaisons alléliques sur SORTIES

Analyse du déterminisme génétique 
des coefficients génétiques

Cartographie de QTLCartographie de QTL

Modèle génétique
Construction d’idéotypes

par combinaisons alléliques d’effets génétiques

ETABLISSEMENT LOIS DE RÉPONSE
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ETABLISSEMENT LOIS DE RÉPONSE

0

10

20

30

40

0 10 20 30
Cumulated absorbed PAR (MJ/rank i)

L
ea

f 
 D

ry
 W

ei
g

h
t 

(m
g

/r
an

k 
i)

Obs

Ajustement type puissance

BF = α PAR β

B
io

m
as

se
 f

o
lia

ir
e

 (
g)

PAR (MJ/m²)

Etapes de la démarche de modélisation  
-Construction d’un modèle C d’interactions N x S destiné à prévoir la croissance et le prélèvement N et S 
-Identification des variables plantes ayant le plus d’impact sur les performances agronomiques 
-Etablissement de lois de réponses de ces variables plantes pour acquérir des paramètres ou « coefficients génétiques » 
-Analyse du déterminisme génétique des coefficients génétiques par cartographie de QTL 
-Prévision des performances agronomiques d’idéotypes construits sur la base de combinaison alléliques 


